UNE PROTEINE

SPECIFIQUE DU
CERVEAU DES PLANTES

Le mystere 14-3-3




Qui est-la proteine 14-3-3 7

Codé par le gene GF14-F
Sur le chromosome 3

Observée dans les

plantules, racines et
. / .7 . ’ . - .
panicules .. — Impliquée dans la signalisation

channel o< du point de contréle des
——dommages a I'ADN et la
transduction du signal

Son expression peut étre
induite en réponse a divers— '- NS Contribue a la survie et
stress a la croissance de la
plante




Quel est donc le probleme ?

La protéine 14-3-3 de Oryza Sativa, elle
annoté comme étant “brain specific”
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Quel est donc le probleme ?

La protéine 14-3-3 de Oryza Sativa, elle
annoté comme étant “brain specific”

Nous allons chercher dans les banques si il y
a d’autres cas similaires et comprendre d’ou
vient cette annotation
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Comparaison des proteines dites “brain
speaﬂc chez Ies plantes :
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L'annotation “brain specific” nous semblait de moins en moins cohérente.




Des divergences entre les banques ?




SMART de la proteine
14-3-3

14_3 3 domain

This is a SMART 14_3_3 domain (full annotation).
Position: 8 to 251 w

E-value: 5.7266768737686e-207 (HMMER?2)

SMART ACC: SM000101
Definition: 14-3-3 homologues

14-3-3 homologues mediates signal transduction by binding to phosphoserine-containing

DescripHon: proteins. They are involved in growth factor signalling and also interact with MEK kinases.

I;:::#:; The 14-3-3 proteins are a large family of approximately 30kDa acidic proteins which exist

(IPR023410): primarily as homo- and heterodimers within all eukaryotic cells [ (full abstract)

14_3_3 domain sequence (244 aa):
| Submitto BLAST | | Align with the SMART alignment | | Copy to clipboard |

REENVYMAKLAEQAERYEEMVEFMEKVAKTTDVGELTVEERNLLSVAYKNVIGARRASWR

IISSIEQKEESRGNEAYVASIKEYRSRIETELSKICDGILKLLDSHLVPSATAAESNVFY

LKMKGDYHRYLAEFKSGAERKEAAENTLVAYKSAQDIALADLPTTHPIRLGLALNLSVFY

YEILNSPDRACNLAKQAFDDATAELDTLGEESYKDSTLIMQLLRDNLTLWTSDNAEDGGD
EIKE

4 & | || SETUP FAQ ABOUT GLOSSARY WHAT'S NEW FEEDBACK

0
| Avchitecture |
Domain architecture analysis

Display all proteins with similar:

« Domain organisation: Proteins having ail the domains as the query in the same order. Additional domains are allowed.
+ Domain have at least one copy of each of domains of the query.

SMART de la protéine 14-3-3 d'Oryza pour détecter des
domaines protéiques spécifiques.

SMART nous a permis d'identifier avec précision le domaine
protéique 14-3-3.

On retrouve ces domaines chez 6252 eucaryotes (1118
champignons, 2856 metazoaires, 1766 viridiplantae) et 16
bacteries




Psiblast pour |la recherche de protéobactere

Alignment Scores <40 [H40-50 [J50-80 [M80-200 [W>=200 @

& hoverto see thetitle & click to show alignments. Show Conserved Domains

97 sequences selected @ Putative conserved domains have been detected, click on the image below for detailed results.

Distribution of the top 91 Blast Hits on 91 subject sequences

! ! | 5 o Lo Psiblast en cherchant uniquement

1 50 100

hypothetical protein EYC94_25800 [Enterobacter I es p rOté (0} b d Cté res.
hormaech..

Score:405 Evalue:2e-141  Accession:KAA0874019.1

Il y a 91 séquences de
protéobacteres qui ressortent.

Alignment




Comparaison entre 14-3-3 Oryza Sativa et
14-3-3 dans le regne animal
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La proteine 14-3-3 est-elle brain specific
dans le regne animal ?

. Nous avons recherché dans SwissProt une protéine 14-3-
3 appartenant a un animal.

Expression’
Gene expression databases

. La protéine 14-3-3 epsilon est exprimée de maniere
ubiquitaire a travers au moins 115 tissus différents.

£ , [ g .
Bgee | ENSG00000108953 [ Expressed in superior frontal lle n'est pas specifique du cerveau

gyrus and 114 other tissues . Roéle multifonctionnel dans la régulation de divers
processus cellulaires, notamment la signalisation cellulaire, la
prolifération, l'apoptose, la division cellulaire, et d'autres
mécanismes cruciaux.

. Dans le cerveau elle intervient dans |la
neurotransmission et la plasticité synaptique.

. Les protéines 14-3-3 se divisent en deux familles
distinctes, chacune comprenant au moins une isoforme chez
les étres humains chacune remplissant des fonctions
spécifiques nécessaires a |'organisme.




Pourquoi cette annotation alors ?

Erreur d’annotation initiale

La littérature scientifigue nous apprend que cette protéine a été initialement
découverte chez les bovins, et son expression n'était observée que dans le
cerveau par les chercheurs. Au fil du temps, dés que cette protéine 14-3-3 était
découverte chez d'autres organismes, elle recevait également la méme
annotation, ce qui semblait justifié car elle n'était étudiée que chez les
animaux a l'origine. Cependant, |'erreur est devenue évidente lorsque cette
protéine a été découverte chez les plantes. Par conséquent, il est erroné
d'attribuer l'annotation "spécifiqgue au cerveau" a cette protéine chez les
plantes et donc chez Oryza sativa.

Justesse des banques de données

Il convient de noter que la correction d'erreurs dans les bases de données
biologiques peut varier en termes de précision et de vérification. Un exemple
illustrant cette disparité est l'observation que la base de données NCBI
contient une erreur d'homologie, tandis que SwissProt ne présente pas cette
erreur et est en outre validée par des experts. En particulier, dans NCBI, les
séguences de protéines 14-3-3 chez les plantes sont annotées comme étant
similaires a celles des protéines spécifiques au cerveau. Cette distinction
souligne lI'importance de la fiabilité des bases de données biologiques, qui peut
varier d'une source a l'autre. Il est également crucial de noter que
I'amélioration de cette fiabilité entraine un investissement en termes de temps
et de ressources pour effectuer ces corrections.

© www.ClipProject.info




QOuverture:




Amoebozoa

Excavata

Alveolata

Heterokonta
(Stramenopiles)

P r o
z

—_Rhizaria

Plantae
(Archaeplastida)

PlantaeViridiplantae [Oryza sativa]
PlantaeRhodophyta [Gracilariopsis chorda]

RhizariaForaminifera [Reticulomyxa filosa]

HeterokontaPhaeophyceae [Fucus vesiculosus]
HeterokontaOomycete [Phytophthora boehmeriae]

AlveololataDinophycae[Pfiesteria piscicida]

AmoebozoaDictyostelia [Dictyostelium discoideum]
AmoebozoaArchamoebae [Pelomyxa schiedti]

OpithokontaFungi [Lentinula edodes]
OpithokontaChoanoflagellida protein [Salpingoeca prava]
OpithokontaMetazoa [Ditylenchus destructor]

Archée [MethanocaldococcusLauensis]
Bactérie [Pseudomonas]
Virus [Caudoviricetes]
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